Oépo Amhopotikig: Avalinon kot avaAvon TEPLOYDOV GE TPAOTEDUATO OPYOVICU®DV LE
1W1afovTo YopaKTPIoTIKE okolovdiag.

KATEY®YNZXH : Buollinpogopikig
Xovroun Meprypoon:

Ye KOs mpoTéoua (To GUVOAO TOV TPOTEIVAOV) OPYOUVICHOV EUPOVILOVTOL TEPLOYES LE
W1alovio YopoKTNPIoTIKG akoAovBiog OTmg o1 HOoVOdIKOTNTEG 1| Kot eE0IPETIKA EVTOVEG
TOAATAOTN TES,

Ymv mopodoo epyacio Bo  avamtuyBodv aAyopiBuor €£0pvéng  dedopévav Kot
OVTOUATOTOMUEVTG EEQY®YNG TANPOQOpiaG o€ UEYAAN KAILOKO, YPTCLOTOLDVTAG KOl TN
duVaTOTNTO TOL VITOAOYIGTH VYNANG 1oyb0g TTov drobétel o IIBEAA.

To Bépo eivor TPOTOTLIO KO KATE TO TEPAG TNG €PYACiog ovapéveror 0Tt Bo Tpokdhyovy
ONUOGIEVGYLO. ATTOTEAEGLOTO.

Emprénov: o mepiocdtepeg mAnpopopieg emkowwvnoate pe tov Ap. Feopyro M.
Xaopov, [IBEAA, mA. 210-6597151, e-mail: gspyrou@bioacademy.qgr
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