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NEPIAHWH

O mpwreiveg &¢ AsitoupyoUv auTtOvopa péCO OTO KUTTAPO, OAAG  oxnuartiouv
TTPWTEIVIKA OUUTTAOKA, Ta OToid PE TN OEIpd TOUG AEITOUPYoUV WG TTOAUTTAOKEG
MOPIOKEG pnxavés. KabBwg n A&IroupyikOTNTa TOU KUTTAPOU BacifeTal OTIC €TTAQPEG
Kal TNV aAANAeTTiOpacn Twv TTPWTEIVWY, N MEAETN TOU CUVOAOU TWV OAANAETTIOPACEWV

TWV TTPWTEIVWV EVOG OpYyavIOPOU KaBioTaTal I01AITEPA ONUAVTIKH.

H peAéTn autwv Twv aAAnAemdpdoewy yivetal Pe Tn PorBeia Tng Bewpiag ypdowy.
2TNV avoTTapdoTacn Twv TTPWTEIVIKWY AAANAETTIOPACEWY PE Tn HOPPH YPAPWYV, KABE
KOUBOG avatrapIoTd uia TTPWTEIVN, EVW MIA OKPA PETAEU duo KOPPBwWY avatrapioTd Tnv

aAAnAeTTidpOOT) TOUG.

O1 TpwTeivikoi ypd@ol OAwV Twv opyaviouwy poipddovTal KOIVA XapakKTnPIoTIKA, OTTwG
TAV QVTIOTOIXiO TTUKVWYV TTEPIOXWY OTOUG YPAQPOUG QAANAETTIOpAONG TTPWTEIVWYV, ME
TTPWTEIVIKA OUUPTTAOKO TTOU  €TTITEAOUV I OUyYKeKPIYEVN Aeiroupyia. O1  TTUKVEQ

TTEPIOXEG TWV YPAPWY PTTOPOUV VA EVTOTTIOTOUV HE TN Xprion aAyopiBuwv clustering.

2KOTTOG QUTAG TNG OITTAWMOTIKAG €pyaciag €ival n  KATAOKEUR €VOG eUXpnoTou
OIadIKTUOKOU  €pyoAgiou, TIOU VO EMTPETTEl TNV €TeCEpyacoia, avaAuon  Kai
OTITIKOTTOINON dedOUEVWY TTOU TTPOKUTITOUV aTtro high-throughput TTeipduata evromouou
TTPWTEIVIKWY aAAnAemmdpdocwyv (Yeast Two Hybrid System, @acuarookotria padag kai
Microarrays TTpwTEIiVWV), OTA TTAQICIO PIOG OUVEXOUG PorG epyaaiag. 1diaitepo BApog
divetal otnv aglotroinon aAyopibuwv opadoTtroinong (clustering) dedopévwyv yia Tov

EVTOTTIOMO TTIBAVWV TTPWTEIVIKWY CUPTTAOKWV.

Méow Tou epyaleiou, TTapExovTal 0To XPNOTN AEIToupyieg peTaTpotmig format apyxeiwv
TToU TrEPIEXOUV  Oedopéva  TTPWTEIVIKWY aAAnAemdpdoewyv (Adjacency Matrix, Sif,
Tab-delimited, Dot), oTmikomoinONG TPWTEIVIKWY YPAPWY, XPHong aAyopiBuwy

clustering (MCL, RNSC, SIDES, HCS) vyia Ttnv emmefepyaoia Twv TTPWTEIVIKWY



0edopEVWY KOBWGS Kal TTPORAEWNS AEITOUPYIaG TTPWTEIVWV KOl TTPWTEIVIKWY CUUTTAOKWVY
aglommoiwvtag  Oedopéva NG Pdaong Oedopévwv  AEITOUPYIKNAG  KATNYOPIOTTOiNONG
mpwrteivwv FUNCAT (FUNctional CATalogue) Tou MIPS (Munich Information Center for
Protein Sequences) kai Twv atmmOTEAEOPATWY TTOU TIPOKUTITOUV ATIO T XPAon Twv

clustering aAyopiOuwv.

O1 Aeitoupyieg TTapéxovTal 1600 LeEXwPIOTA, 00O Kal Oav MPEPN MIAG OuveXoUG PONG
EPyaoiag, TTou TTPOCPEPEI OTO XPNOTN TN duvaTOTNTA MIAG OAOKANPWUEVNG avaAuong

TWV TTOPEXOMEVWYV OEDOUEVWV.
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